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Figure 1. N­glycan D­pyranosides in higher­energy conformations as deposited in the 
PDB (left) and their corrected counterparts (right). ​Grey mesh: omit mFo­DFc density 
contoured at 4σ. Top panel: MAN 616 (chain A) from PDB 3QVP. 3d7d, 1.1 Å­resolution 
data. This sugar was distorted to a ​1​S​5​ conformation by the refinement software (CNS​10​) 
after being modeled with a β linkage instead of the expected α one, and therefore required 
rebuilding before it could be refined to the minimal­energy conformation (​4​C​1​). Bottom panel: 
NAG 1757 (chain A) from PDB 3D7D, refined with Refmac5 to the  ​2,5​B conformation in 
partial density. Since this conformation minimizes deviations from ideal bond lengths, angles 
and harmonic torsions, the model could not be corrected by restraining those parameters. 
Application of the monoperiodic torsion set in Refmac5 produced by Privateer produced the 
expected minimal energy conformation (​4​C​1​). 
